
広い汎用性と微量サンプルからの対応などが可能な Illumina Genome AnalyzerⅡx（GAⅡx）
解析 70レーン（10run）限定特別価格キャンペーンを行います。
この機会に是非「次世代シーケンス解析サービス」をお試しください！

※ メイトペア *、マルチプレックス *サンプル調整料金は別途となります。お問合わせください。
※ 遺伝子発現解析は別途となります。お問合わせください。
　 また、遺伝子発現解析はアプリケーションの性質上２サンプル以上での受付となります。
※ オプションデータ解析料金は別途となります。お問合わせください。
※ 弊社スケジュールで解析を行いますので、納期につきましてはお問合わせください。

北海道システム・サイエンス株式会社
〒001-0932 札幌市北区新川西2条1丁目2－1

TEL : 011-768-5901　FAX : 011-768-5951　E-mail : seq@hssnet.co.jp
URL:http : //www.hssnet.co.jp ※　本サービスの仕様は、 予告なく変更する場合がございます。C-090810-01

70 レーン（10run）分のサンプルが集まり次第、終了いたします。
お急ぎください！

Illumina GAⅡx
次世代シーケンス解析サービス
70レーン(10run)限定キャンペーン

✽✽✽ サービスの詳細につきましては、下記までお問合わせください ✽✽✽

シングルリード 50bp /１レーン
ペアエンド 50bp /１レーン

サンプル調製
＋

塩基配列取得
(1 レーン / ラン )

＋

基本情報処理

*メイトペアシーケンス法：
ゲノム上で数 Kbp 離れたDNA領域を含むDNA断片を調整し、シーケンス解析を行います。ロングインサートサイズのデータ
を得ることで、構造多型の特徴づけなどが可能となります。短鎖と長鎖インサートを組み合わせることで様々なサイズと種類
の多型を検出出来ます。特に短い Indel には短鎖インサートが、大きな再編成にはメイトペアが有効です。
別途料金が発生いたします。

* マルチプレックスシーケンス：
DNA 断片にインデックス配列を加えることで、1 レーンで GAⅡxの場合は最大 12 サンプル、FLX の場合は最大 10 サンプルを
シーケンスすることができます。コスト・時間を削減し、かつ実験スループットを拡大することが可能です。
ゲノムのターゲット領域に特化した研究や、ゲノムサイズが小さい生物種の解析に有用です。別途サービスが発生いたします。

★ 新アプリケーション追加 ★★★★★★★★★★★★★★★★★★★★

次世代シーケンス会員募集中！ご登録はこちら ＞＞＞ http://www.hssnet.co.jp/2/2_3_10_6.php



見積依頼見積依頼 or or 申込書申込書

次世代シーケンス解析サービス次世代シーケンス解析サービス
7070レーンレーン(10run)(10run)限定キャンペーン限定キャンペーン

和光純薬工業株式会社和光純薬工業株式会社 マーケティング部マーケティング部 宛てまでご送付下さい。宛てまでご送付下さい。

FAX：06-6233-3409またはE-mail（labchem-tec@wako-chem.co.jp）まで

【お客様情報】

【ご依頼内容】

ご依頼日 お名前

ご所属

ご住所

TEL FAX

E-mail

ご購入代理店

サンプル種 サンプル数

解析レーン数 解析方法 シングルリード　or ペアエンド

解析内容 ゲノムシーケンス　or　遺伝子発現解析　or  ChIPシーケンス  or  Small RNA解析　  

その他ご要望事項　記入欄




